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BIOPLAT: BIOMARCADORES 
EN CÁNCER
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ADN
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Del ADN a las Proteínas

GGACCTGGAATATGGCGAGAAAAAAACTCAAACTCACGAAAATGAAGGCTTAGA. . . .

Proteína. Ej: Insulina

Proteínas
estructurales
contráctiles
enzimáticas
inmunológicas
transducción de señales
…

Proteina1 Proteina 3Proteina 2



Estructura de las Proteínas

AMINOÁCIDOS

ALA PRO GLU LYS GLY …
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Del ADN a las Proteínas

ADN 
(4 elementos)

Proteínas
(20 elementos)

G C A C C A G A A A A G A T G G . . .

ALA PRO GLU LYS GLY …
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Del ADN a las proteínas
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1-Secuenciación del ADN
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2-Genoma de referencia

G G C C C T A G A A T A T G A C G T G A . . .

Posicion 1     2   3    4   5   6   7    8   9   10  11  12 13 14 15 16  17  18  19 20
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2-Proyecto genoma humano
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3-IT

Poder de cómputo

Algoritmos para el Análisis
de la información molecular
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Múltiples tipos de datos

Microbioma
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Actividad génica - Transcriptómica

G G A C C T G G A A T A T G G C G A G A . . .

Conocer solo la secuencia el ADN no siempre alcanza  Perfiles de expression génica
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Actividad génica: Transcriptoma

Samples
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Genómica del cancer

Identificación y validación de 
biomarcadores con 

poder pronóstico/predictivo en cáncer
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Bioplat

Equipo interdisciplinario

Investigadores y becarios CAETI
Investigadores Conicet
Tesistas Maestría UBA
Egresados, tesistas y doctorando UNLP



Recorrido: publicación en Bioinformatics

Beca Instituto Nacional de Cáncer
1 tesis de grado UNLP, 1 tesis posgrado UBA
En curso: 1 tesis de posgrado UBA, 1 tesis doctoral UNLP, 1 publicación
Premio CIITI estudiantil
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Recorrido: Silicon Valley

 Ganadora de Concurso de innovación en 2017 

 Presentación en Silicon Valley incluyendo
 GenenTech
 Genomic Health 
 Stanford university Tech transfer office
 UCSF Medical Center – Ted Goldstein

 Folgarty Institute
 Inmunoprecise
 Tekteam
 Miroculus
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Genómica del cancer

Identificación y validación de 
biomarcadores con 

poder pronóstico/predictivo en cáncer
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Objetivo de clasificar a los pacientes con 
biomarcadores moleculares
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Objetivo de clasificar a los pacientes con 
biomarcadores moleculares

• 1- Marcadores pronóstico: Capacidad pronostica de supervivencia. 
Útil para predecir recidiva de un tumor. 

• 2-Marcadores predictivos (en respuesta a tratamientos 
oncológicos). Companion diagnostics. Predecir si es candidato para 
una terapia.

• 3-Entender los mecanismos moleculares de progresión tumoral, con 
el objetivo de encontrar nuevos blancos terapéuticos específicos 
para cada clase de tumor.

• …
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Biomarcadores
Pronóstico en cáncer

• 1-Marcador pronóstico: Ejemplo en la clínica
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How it works

1-Get your initial gene list



2-Import datasets from different sources

How it works



Bioplat cloud
2-Import datasets from different sources

How it works



3-Statistical validation

How it works



3-Statistical validation

How it works



4-Optimization

How it works



5-Create classifier

How it works



6-Evaluate classifier

How it works



Companion tools

How it works





Recorrido



Recorrido

Equipo médico

Equipo biotecnológico

Equipo de ciencia de 
datos biomédicos

Desarrollo de 
software

Zinbig

EBT



Recorrido
 Servicios de bioinformática y ciencia de datos biológicos. 

 Actualmente trabajando con 3 hospitales en problemáticas que necesitaban una 
solución genómica. Próspera colaboración con el hospital Escuela de UAI.

 Apoyamos desde la empresa el grupo de investigación de “bioinformatica en
oncogenómica funcional”.

 Diseño de estudios genéticos para médicos derivantes o pacientes directamente. 

 Paneles de genes de terceros: cáncer y fertilidad con la interpretación y el 
asesoramiento genético pertinente.

 Octubre 2018: Expansión de Zoigen a Chile.

 2019: Capitales privados.



IT de

 Preprocesamiento para cada una de las tecnologías de 
secuenciación que utilizamos.

 Imputación de genotipos

Sistemas de gestión interna
Sistemas web para medicos
Sistemas web para pacientes

 Base de datos genómica
 Machine learning sobre datos

genómicos y clínicos

Proceso Bioinformático

 Algoritmo definido de forma interdisciplnaria para 
interpretación de información genómica

 Generación del reporte para el medico que realiza
la devolución

Algoritmo de Interpretación Machine learning

Zinbig

Desarrollo web
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Recorrido



Recorrido



Recorrido



Recorrido

Mirá el video de Zoigen-Z.fit



Gracias por su
atención!

@zoigen.Argentina

genomit.com.ar

@zoigenzoigen.com

matias@zoigen.com sebastian@zoigen.com


